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O DNA do Rick Geres foi testado para 13 doenças genéticas. Veja os resultados abaixo.
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Surdez do Border Collie de Início na Fase Adulta

Má Absorção de Cobalamina - Deficiência de Cubilina (Border Collie) 

Anomalia do Olho do Collie - Hipoplasia Coroidal 

Cistinúria (Australian Cattle Dog)
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doençastatus

Gene de Resistência a Múltiplas Drogas

Miotonia Hereditária

Doença de von Willebrand Tipo II

Lipofuscinoses Ceroide Neuronal 5 (Border Collie)

Luxação Primária de Lente

Síndrome de Raine ou Hipomineralização dentária

Síndrome de Neutrófilos Presos
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resultado do teste de dna - doenças

anomalidade do olho do collie - hipoplasia coroidal

Resultado: Negativo  (variante não identificada) - Homozigoto (-/-)

O DNA deste Pet foi escaniado e o genótipo é NORMAL, a presença da doença associada 

variante (mutação) não foi detectada. Este resultado também pode ser referido como (-/-),  

"tipo selvagem (WT)" ou ainda "homozigoto negativo". O Pet está livre da doença e não trans-

mitirá a variante causadora da doença. Pode ser acasalado com um Pet não testado e NÃO pro-

duzirá nenhuma prole positiva ou afetada.

Gene: Non-homologous end joining factor 1 (NHEJ1) no cromossomo 37

Variante: Deleção de Nucleotídeo 7799 base pair deletion in Intron 4 of the NHEJ

mielopatia degenerativa

Resultado: Negativo  (variante não identificada) - Homozigoto (-/-)

O DNA deste Pet foi escaniado e o genótipo é NORMAL, a presença da doença associada 

variante (mutação) não foi detectada. Este resultado também pode ser referido como (-/-),  

"tipo selvagem (WT)" ou ainda "homozigoto negativo". O Pet está livre da doença e não trans-

mitirá a variante causadora da doença. Pode ser acasalado com um Pet não testado e NÃO pro-

duzirá nenhuma prole positiva ou afetada.

Gene: SOD1 (superóxido dismutase) no cromossomo 31

Variante: Substituição de Base c.118G>A, p.Glu40Lys

surdez do border collie de início na fase adulta

Gene: USP31

Variante: c.846+5T>

Resultado: Portador (uma variante identificada) - Heterozigoto (+/-)

Verificamos o DNA do Pet e uma cópia do gene normal e uma cópia do gene positivo (mutan-

te) foram detectadas. O genótipo do animal testado é PORTADOR ou CARRIER este resultado 

também pode ser referido como HETEROZIGOTO ou "+/-". Por ser uma doença autossômica 

recessiva, o animal não apresentará sintomas de doença ou desenvolverá a doença. Deve-se 

levar em consideração a criação deste animal, pois ele pode produzir descendentes afetados 

se acasalado com outro portador. Recomenda-se que qualquer parceiro reprodutor seja testa-

do antes da criação.
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resistência a múltiplas drogas (MDR1)

Resultado: Negativo  (variante não identificada) - Homozigoto (-/-)

O DNA deste Pet foi escaniado e o genótipo é NORMAL, a presença da doença associada 

variante (mutação) não foi detectada. Este resultado também pode ser referido como (-/-),  

"tipo selvagem (WT)" ou ainda "homozigoto negativo". O Pet está livre da doença e não trans-

mitirá a variante causadora da doença. Pode ser acasalado com um Pet não testado e NÃO 

produzirá nenhuma prole positiva ou afetada.

Gene: MDR1 no cromossomo 14

Variante: Deleção 4bp AGAT

má absorção de cobalamina - deficiência de cubulina

Gene: CUBN (Cubulin) no cromossomo 2

Variante: Deleção de Nucleotídeo c.8392delCp.Gln2798Argfs*3

cistinúria (australian cattle dog)

Resultado: Negativo  (variante não identificada) - Homozigoto (-/-)

O DNA deste Pet foi escaniado e o genótipo é NORMAL, a presença da doença associada 

variante (mutação) não foi detectada. Este resultado também pode ser referido como (-/-),  

"tipo selvagem (WT)" ou ainda "homozigoto negativo". O Pet está livre da doença e não trans-

mitirá a variante causadora da doença. Pode ser acasalado com um Pet não testado e NÃO pro-

duzirá nenhuma prole positiva ou afetada.

Gene: Solute carrier family 3 member 1 (SLC3A1) no cromossomo 8 

Variante:  Deleção de Nucleotídeo c.1095-1100del p.366-367Thr deleção inframe 

Resultado: Negativo  (variante não identificada) - Homozigoto (-/-)

O DNA deste Pet foi escaniado e o genótipo é NORMAL, a presença da doença associada 

variante (mutação) não foi detectada. Este resultado também pode ser referido como (-/-),  

"tipo selvagem (WT)" ou ainda "homozigoto negativo". O Pet está livre da doença e não trans-

mitirá a variante causadora da doença. Pode ser acasalado com um Pet não testado e NÃO 

produzirá nenhuma prole positiva ou afetada.
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Goniodisgenia e Glaucoma (Border Collie)

Resultado: Negativo  (variante não identificada) - Homozigoto (-/-)

Gene: OLFML3

Variante: c.590G>A

Doença de von willebrand tipo ii

Resultado: Negativo  (variante não identificada) - Homozigoto (-/-)

O DNA deste Pet foi escaniado e o genótipo é NORMAL, a presença da doença associada 

variante (mutação) não foi detectada. Este resultado também pode ser referido como (-/-),  

"tipo selvagem (WT)" ou ainda "homozigoto negativo". O Pet está livre da doença e não trans-

mitirá a variante causadora da doença. Pode ser acasalado com um Pet não testado e NÃO pro-

duzirá nenhuma prole positiva ou afetada.

Gene: von Willebrand factor (vWF) no cromossomo 27

Variante:  Substituição de Base c.4937A>G p.Asn883Ser

O DNA deste Pet foi escaniado e o genótipo é NORMAL, a presença da doença associada 

variante (mutação) não foi detectada. Este resultado também pode ser referido como (-/-),  

"tipo selvagem (WT)" ou ainda "homozigoto negativo". O Pet está livre da doença e não trans-

mitirá a variante causadora da doença. Pode ser acasalado com um Pet não testado e NÃO pro-

duzirá nenhuma prole positiva ou afetada.

miotonia hereditária 

Resultado: Negativo  (variante não identificada) - Homozigoto (-/-)

O DNA deste Pet foi escaniado e o genótipo é NORMAL, a presença da doença associada 

variante (mutação) não foi detectada. Este resultado também pode ser referido como (-/-),  

"tipo selvagem (WT)" ou ainda "homozigoto negativo". O Pet está livre da doença e não trans-

mitirá a variante causadora da doença. Pode ser acasalado com um Pet não testado e NÃO pro-

duzirá nenhuma prole positiva ou afetada.

Gene: Chloride voltage-gated channel 1 (CLCN1) no cromossomo 16

Variante:  c.2703-2704 inserção  Ap.Arg890Gln-frameshi
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lipofuscinoses Ceroide Neuronal 5 (Border Collie)

Resultado: Negativo  (variante não identificada) - Homozigoto (-/-)

Gene: CLN5, intracellular tra�cking protein (CLN5) no cromossomo  22

Variante: Substituição de Base c.619C>T  p.Glu206STOP 

Luxação primária de lente

Resultado: Negativo  (variante não identificada) - Homozigoto (-/-)

O DNA deste Pet foi escaniado e o genótipo é NORMAL, a presença da doença associada 

variante (mutação) não foi detectada. Este resultado também pode ser referido como (-/-),  

"tipo selvagem (WT)" ou ainda "homozigoto negativo". O Pet está livre da doença e não trans-

mitirá a variante causadora da doença. Pode ser acasalado com um Pet não testado e NÃO pro-

duzirá nenhuma prole positiva ou afetada.

Gene: ADAM metallopeptidase with thrombospondin type 1 motif 17 (ADAMTS17)

 no cromossomo 3

Variante:  Substituição de Base c.1473+1G>Asplice-donor-site mutation 

at the 5' end of intron 10

O DNA deste Pet foi escaniado e o genótipo é NORMAL, a presença da doença associada 

variante (mutação) não foi detectada. Este resultado também pode ser referido como (-/-),  

"tipo selvagem (WT)" ou ainda "homozigoto negativo". O Pet está livre da doença e não trans-

mitirá a variante causadora da doença. Pode ser acasalado com um Pet não testado e NÃO pro-

duzirá nenhuma prole positiva ou afetada.

síndrome de raine ou hipomineralização dentária

Resultado: Negativo  (variante não identificada) - Homozigoto (-/-)

O DNA deste Pet foi escaniado e o genótipo é NORMAL, a presença da doença associada 

variante (mutação) não foi detectada. Este resultado também pode ser referido como (-/-),  

"tipo selvagem (WT)" ou ainda "homozigoto negativo". O Pet está livre da doença e não trans-

mitirá a variante causadora da doença. Pode ser acasalado com um Pet não testado e NÃO pro-

duzirá nenhuma prole positiva ou afetada.

Gene: FAM20C

Variante:  c.899C>T
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Síndrome de neutrófilos presos

Resultado: Negativo  (variante não identificada) - Homozigoto (-/-)

Gene: Vacuolar protein sorting 13 homolog B (VPS13B)  no cromossomo  13

Variante: Deleção de Nucleotídeo CanFam2.1(g.4411956_4411960delGTTT)

 

Luxação primária de lente

O DNA deste Pet foi escaniado e o genótipo é NORMAL, a presença da doença associada 

variante (mutação) não foi detectada. Este resultado também pode ser referido como (-/-),  

"tipo selvagem (WT)" ou ainda "homozigoto negativo". O Pet está livre da doença e não trans-

mitirá a variante causadora da doença. Pode ser acasalado com um Pet não testado e NÃO pro-

duzirá nenhuma prole positiva ou afetada.
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LOCUS E  - (CREAM/RED/YELLOW)

Resultado: E/E - PRETO DOMINANTE NÃO PORTADOR DA EXTENSÃO
YELLOW/RED/WHITE

Duas cópias do preto dominante (E). Todas as áreas da cor da pelagem eumalanina. Não pro-

duzirão nenhuma prole "e". Os loci Extension são responsáveis pela maioria dos padrões não 

agouti.

Gene: MC1R

Variante: Em (point mutation) > E (wild type) > e (point mutation)

Marrom - BROWN (345DELPRO) DELETION

Resultado: Bd/Bd - NÃO PORTADOR DO
BROWN/RED/LIVER ou CHOCOLATE [DELETION]

Não carrega o códon de deleção marrom. Consulte as outras variantes do marrom para esclare-

cer a cor potencial para a prole.

Gene: TYRP1

Variante: Base Substitution (Point Mutation)

marrom - BROWN (GLNT331STOP) STOP CODON

Resultado: Bs/bs - PORTADOR DO
BROWN/CHOCOLATE, LIVER ou RED [STOP CODON]

Uma cópia do códon de parada marrom SNP presente - portador. Pode produzir filhotes mar-

rons/chocolate/fígado se acasalados com outro portador. Observe que este pode ser um "hete-

rozigoto composto" e, portanto, ser marrom/chocolate. Consulte os outros 2 SNPs de chocola-

te para confirmar.

Gene: TYRP1

Variante: Point Mutation

resultado do teste de dna - traços
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Fígado - LIVER [TYRP1] (Tipo LANCASHIRE HEELER)

Resultado: Be/Be - NÃO PORTADOR DO BROWN/LIVER [TYRP1]

Locus D (DILUTE) 

Resultado: D/D - AUSÊNCIA DE CÓPIA DO ALELO MLPH-D (DILUENTE)
PIGMENTO NORMAL

Cor total ou completa, nenhum gene diluído presente. O alelo D modifica o gene da melanofili-

na (MLPH). Este animal não pode produzir descendentes "diluídos". Observação: Existem 

outras variantes diluídas d2 (Sloughi, Chow Chow e Thai Ridgeback) e rara d3 (Galgo Italiano e 

Chihuahua), portanto, este teste / resultado pode não identificar diluição nessas raças.

Gene: MLPH

Variante: Base Substitution

marrom - BROWN (SER41CYS) INSERTION CODON

Resultado:  Bc/Bc - NÃO PORTADOR DO
BROWN/RED/LIVER ou CHOCOLATE [INSERTION]

Não carrega o códon de inserção marrom. Consulte as outras variantes do marrom para escla-

recer a cor potencial para a prole.

Gene: TYRP1

Variante: Point Mutation

LOCUS K (PRETO DOMINANTE) 

Resultado: KB/ky ou kbr - UMA CÓPIA DO PRETO DOMINANTE (KB) E UMA CÓPIA
DO RECESSIVO NÃO-PRETO. PODE SER MALHADO/TIGRADO

Uma cópia em preto e uma cópia de ky. O KB irá cobrir o locus A e tudo que você visualizar é 

a cor base. O cão expressará os alelos no locus A, mas toda e qualquer feomelanina (vermelho) 

será tigrado. Este alelo substitui o locus ASIP (A). O fenótipo agouti pode ser alterado por

algumas raças e, portanto, ser tigrado. Existem três alelos no Locus K com a seguinte dominân-

cia hierarquia KB> Kbr> k. O primeiro KB representa o preto dominante, o segundo alelo Kbr 

representa tigrado e pode exibir o gene do Locus A. O tigrado na maioria das raças aparece 

como listras pretas em uma base vermelha. Observação: até o momento nenhum teste genéti-

co comercial pode distinguir o tigrado, então os criadores devem confiar em seu pedigree ou

padrão da raça para excluir ou incluir o fenótipo tigrado.

Gene: CBD103

Variante: Deletion of GGG
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LOCUS A (FAWN/SABLE; TRI/TAN POINTS)

Resultado: at/at - TAN POINTS, BLACK & TAN ou TRICOLOR
pode ser malhado [VER LOCUS K]

Homozigoto para alelo preto e castanho/tricolor (sem cores ocultas). Tri fatorado/branco fato-

rado em cães que possuem pontos brancos. Sem fatoração Bi (preto, branco e castanho). Os 

animais são principalmente pretos e têm áreas de feomelanina (bronzeado) que tendem a ser 

vistas nas áreas das pernas e do estômago, do lado da cabeça e manchas acima dos olhos. 

Observe que a cor e a distribuição do "bronzeado" da feomelanina dependerá da raça e de 

outros genes de cor. Observe que quaisquer genes da série "A" só serão expressos se o locus 

K for kk, kkbr ou kbrkbr.

Gene: ASIP

Variante: Base Substitution, 246 G>T(A82S), G>A (R83H): 

C>T (p.R96C)

SHEDDING (MC5R)

Resultado: shd/shd [HIGH SHEDDING] - DUAS CÓPIAS DA VARIANTE shd (MC5R) 
DETECTADO. REFERE-SE AO R151W (IC) PARA O NÍVEL DO SHEDDING
 

O cão poderá apresentar um baixo nível de eliminação. Observação: este nível também depen-

de do alelo de fornecimento. Se o cão não tiver o fenótipo IC (R151W), o desprendimento será 

baixo.

Gene: MC5R

SHEDDING (MC5R)

locus e (variante creme DO AUSTRALIAN cattle dog) e2

Resultado: E2/E2 PRETO DOMINANTE  - NÃO PORTADOR DO TIPO CREME DO 
AUSTRALIAN CATTLE DOG

Esta variante e2 está associada com a cor creme pálida vista no cão australiano e outras varie-

dades ou raças de ancestralidade comum.

Gene: MC1R

Variante: c.430G>C
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PELO ENCARACOLADO (KRT71 R151W) 

Resultado: NEGATIVO PARA A VARIANTE KRT71 R151W (C1)
NÃO TERÁ FENÓTIPO DE PELAGEM ONDULADA

Gene: KRT71 (R151W)

Variante: chr27:2539211-2539211: c.451C>T

COMPOSIÇÃO DA PELAGEM - GENE CFA28 (PELAGEM SIMPLES OU DUPLA)

Resultado: udc/udc - DUAS CÓPIAS PARA O FENÓTIPO DE PELAGEM DUPLA
DETECTADO (SUBPELO DENSO) 
 

O cão terá uma pelagem externa mais curta e será densa e de textura lanosa.

Gene: CFA28

Observe que existem outros genes e variantes adicionais da pelagem ondulada que afetarão o 

fenótipo da pelagem ondulada.

PELO ENCARACOLADO  (KRT71 - p.SER422ARGFSTER)

Resultado: NEGATIVO PARA A VARIANTE KRT71 (p.Ser422ArgfsTer)
NÃO TERÁ FENÓTIPO DE PELAGEM ONDULADA (C2)

Gene: KRT71

Variante:  c.1266_1273delCCTGAAGCinsACA p. Ser422ArgfsTer

GENE DO PELO LONGO (CANINE C95F) 

Resultado: POSITIVO - MOSTRA O FENÓTIPO

Gene: FGF5

Variante:  p.Cys95Phe c284G>T (Point Mutation)

O fenótipo/característica testado está presente. Observe que isso pode variar de raça para raça 

e dentro da raça.
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LOCUS B [TYRP1] (TIPO SHEPHERD AUSTRALIANO)

Resultado: Ba/Ba - AUSÊNCIA DE CÓPIA DA VARIANTE MARRO/VERMELHO
c.555T>G [TIPO SHEPHERD AUSTRALIANO]

Gene: TYRP1

Variante: c.555T>G

Este cão não carrega nenhuma cópia da mutação (ba) e tem um genótipo de locus B de Ba/Ba. 

Este cão vai passar uma cópia de B para 100% de sua prole e não pode produzir cães ba/ba.

Tamanho corporal - IGSF1 "BULKY GENE"

Resultado: AUSÊNCIA DE CÓPIA DO GENE IGF1R ASSOCIADO A REDUÇÃO DO
TAMANHO CORORAL 

Gene: IGSF1

Variante:  chrX.g.102369488-102369489insAAC, p.Asp376_Glu377insAsn, 

cromossomo X

O gene IGF1 é considerado ancestral encontrado nas raças de porte grande.

Locus I - Intensidade da pelagem

Resultado: I/i - UMA CÓPIA DO ALELO MFSD12.
PROVAVELMENTE NÃO IRÁ MOSTRA FENÓTIPO DE DILUIÇÃO EXTREMA

Esta variante está associada à diluição da feomelanina, que está envolvida na cor creme/bran-

co/damasco em cães. O grau de intensidade (diluição) irá variar dentro e entre as raças

Gene: c.151C>T (p.Arq51Cys)
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SHEDDING (MC5R)

PIED (BOTH SINE AND REPEAT VARIANTS)

Resultado: S/S - PELAGEM NÃO PIEBALD, WHITE SPOTTING, FLASH OU PARTI

Nenhuma cópia do alelo Fator de Transcrição Indutor de Melanócitos (MITF) "sp" detectado. O 

cão não passará a variante MITF para a prole. Observe que podem existir outras causas ainda 

não identificadas de exclusão de cores. Um cão   S/S cruzado com cães malhados sp/sp resul-

tará em toda a prole S/sp. Se nenhum outro gene causador de branco estiver em jogo (como 

irlandês, cabeça branca, pseudo irlandês, etc.), a maioria acabará com tórax/dedos dos pés 

brancos ou menos brancos. Os cães S/S também podem apresentar pequenas marcas brancas. 

Normalmente é um resíduo branco congênito (e não genético) e também pode ser a causa de 

pequenas marcas brancas em alguns cães S/sp. Alguns S/sp aparecem fenotipicamente de cor 

sólida. Observe que, em algumas raças, outros fatores, como Merle, podem produzir padrões 

semelhantes aos observados em um homozigoto (duas cópias) malhado.

Gene: MITF-M no cromossomo 20

Variante: g.chr20:21836563insSINELength polymorphism(repeat CAGA)

 chr20:21839332-21839366 MITF- M

MERLE

Resultado: m/m [171/171bp] - PELAGEM NÃO MERLE SÓLIDO
(SEM ALTERAÇÃO NA COLORAÇÃO DO PELAME)

Gene: SILV

Variante:  250 base pair SINE insertion, oligo(dA)-rich tails with length

polymorphism. Detects and reports all the 7 alleles on the M Locus 

(Mh, M, Ma+, Ma, Mc+, Mc and m)

Sem padrão merle. Nenhuma alteração na cor dos olhos, cor da pelagem ou tonalidade do pig-

mento. CARACTERÍSTICAS FENOTÍPICAS PRINCIPAIS ALLELE Sem padrão Merle ± pelo 

sólido. OBSERVAÇÃO 1: pode haver uma proporção de cães onde o alelo M (Merle) não amplifi-

ca, por exemplo. mosaico. O alelo M pode estar circulando em níveis baixos e não consegue 

amplificar. Também pode haver casos do alelo M circulando em outra célula, por exemplo. 

sêmen ou folículos capilares. OBSERVAÇÃO 2: os resultados deste teste são em média 2 a 3 

pares de bases mais baixos do que o relatado anteriormente (Langevin et al; 2018). Isso pode 

resultar em algumas diferenças de classificação Merle entre laboratórios.



Foram avaliados mais de 200 polimorfismos de nucleotídeo único (SNPs). Esses marcadores 
de DNA são usados para criar um perfil de DNA único ou "impressão digital" para o cão, 
incluindo a confirmação do sexo do animal. O teste Canine SNP da Box4Dog inclui 288 dos 
principais marcadores sugeridos à International Society of Animal Genetics (ISAG) para 
adoção internacional.

Um animal individual terá duas cópias de cada DNA, ou alelos, em cada local do marcador; um 
da mãe e outro do pai. Comparar os perfis da prole com a da mãe, bem como dos pais em 
potencial, permite a confirmação de que esses indivíduos "se qualificam" ou são "excluídos" 
como possíveis pais.
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TESTE DNA

teste de doenças
e traços genéticos

perfil de dna



TESTE DNA

teste de doenças
e traços genéticos

perfil de dna



Dr. Lucas Rodrigues, DVM, MS, PhD - CRMV-SP 15446
(assinado eletronicamente)

Dr. Noam Pik BVSc, BMVS, MBA, MACVS
(assinado eletronicamente)

George Sofronidis Bsc (Hons)
(assinado eletronicamente)

Box4Dog - Genética Canina - Orivet International - USA
Av. Granadeiro Guimarães, 155
Centro - Taubaté - SP
contato@box4dog.com.br
(12) 99211-1805

Resultados Revisados e Confirmados por

TESTE DNA

teste de doenças
e traços genéticos

Acreditado por:                                               Membro de:



TESTE DNA

teste de doenças
e traços genéticos

Glossário de termos genéticos

Nenhuma variante (ou mutação) foi detectada. O animal está livre da doença e não transmitirá 

nenhuma doença causadora mutação.

Negativo
NEGATIVE / CLEAR [NO VARIANT DETECTED]

Também conhecido como HETEROZIGOTO. Uma cópia do gene normal e uma cópia do gene 

afetado (mutante) foi detectado. O animal não apresentará sintomas de doença ou desenvol-

verá a doença se a doença tiver herança autossômica recessiva. Deve-se levar em consideração 

se a reprodução este animal - se cruzar com outro portador ou afetado ou desconhecido, pode 

produzir uma prole afetada.

portador
CARRIER [ONE COPY OF THE VARIANT DETECTED]

Duas cópias da variante do gene da doença (mutação) foram detectadas, também conhecidas 

como HOMOZIGOTO para a variante. O animal pode apresentar sintomas (afetados) associa-

dos à doença. O tratamento adequado deve ser buscado por meio de consulta ao Médico Vete-

rinário.

positivo
POSITIVE / AT RISK [TWO COPIES OF THE VARIANT DETECTED]

Também conhecido como POSITIVO PARA UMA CÓPIA ou POSITIVO HETEROZIGOTO. Este 

resultado está associado a uma doença somente para as patologias que tenham herança domi-

nante (e não autossônica recessiva). Uma cópia do gene normal (tipo selvagem/WT) e do gene 

afetado (mutante) está presente. Recomenda-se consultar o Médico Veterinário sobre o trata-

mento da doença. Este resultado ainda pode ser usado para produzir uma prole sem doença.

positivo heterozigoto
POSITIVE HETEROZYGOUS [ONE COPY OF THE DOMINANT VARIANT DETECTED]
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A amostra enviada não deu um resultado conclusivo. Isto pode ocorrer devido a falha de coleta 

ou contaminação da amostra. Será necessário uma nova amostra e isto não acarretará em 

novos custos.

indeterminado

Também conhecido como impressão digital de DNA, ou seja, cada animal tem um únido perfil. 

Nenhum animal compartilha o mesmo perfil de DNA. O perfil de DNA de um indivíduo é herda-

do de ambos os pais e pode ser usado para verificar a ascendência (linhagem). Este perfil não 

contém doenças ou informações sobre traços e é simplesmente uma assinatura de DNA única 

para aquele animal.

Uma característica com a qual um animal nasce (uma característica determinada geneticamen-

te). Traços são um fenótipo visual que varia de da cor ao comprimento do cabelo e também 

inclui certas características, como o comprimento da cauda. Se um indivíduo é AFETADO por 

uma característica, então irá mostrar que a característica, por exemplo, AFETADA para o Locus 

B (Marrom) ou bb será marrom / chocolate.

perfil de DNA

Traços ou fenótipo
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O objetivo do teste genético da Box4Dog é fornecer aos tutores e criadores informações rele-

vantes para prevenção de doenças e promover práticas para melhorias na saúde animal. No 

entanto, a herança genética não é um processo simples e apresenta alguns fatores complican-

tes. Abaixo estão alguns informações para ajudar a esclarecer esses fatores.

1) Algumas doenças podem apresentar sinais do que os geneticistas chamam de “heterogenei-

dade genética”. Este é um termo para descrever um condição aparentemente única que pode 

ser causada por mais de uma mutação e/ou gene.

2) É possível que exista mais de uma doença que se apresenta de forma semelhante e segrega-

da em uma única raça. Essas condições - embora fenotipicamente semelhantes - podem ser 

causadas por mutações e/ou genes separados.

3) É possível que a doença que afeta sua raça seja o que os geneticistas chamam de “doença 

oligogênica”. Este é um termo para descrevem a existência de genes adicionais que podem 

modificar a ação de um gene dominante associado a uma doença. Esses genes modificadores 

podem, por exemplo, dar origem a uma idade variável de início para uma condição particular, 

ou afetar a penetrância de um mutação particular, de modo que alguns animais podem nunca 

desenvolver a doença.

A gama de doenças hereditárias continua a aumentar e vemos algumas que são relativamente 

benignas e outras que podem causar doença grave e/ou fatal. O diagnóstico de qualquer 

doença deve ser baseado na história de pedigree, sinais clínicos, história (incidência) de

a doença e o teste genético específico para a doença. A penetração de uma doença sempre 

variará não só de raça para raça mas dentro de uma raça, e irá variar com diferentes doenças. 

Fatores que influenciam a penetrância são genética, nutrição e meio ambiente. Embora o teste 

genético deva ser uma prioridade para os criadores, recomendamos fortemente que tempera-

mento e o fenótipo também deve ser considerado durante a reprodução.

A Box4Dog parceira da Orivet Genetic Pet Care tem como objetivo atualizar frequentemente 

os criadores com as pesquisas mais recentes da literatura científica. Se criadores tiver alguma 

dúvida sobre uma determinada condição, entre em contato conosco por email contato@box4-

dog.com.br e ficaremos felizes em responder a quaisquer perguntas.

informações sobre os testes genéticos Box4dog
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